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     高福：男，病原微生物与免疫学家，博士生导师。中国科学院院士，发展中国家科学院院士，美国微生物科学院院士、欧洲分子生物学组织外籍院士。中国疾病预防控制中心副主任，中国科学院大学医学院院长，中国科学院北京生命科学研究院副院长，中国科学院病原微生物与免疫学重点实验室主任，英国牛津大学客座教授。
    先后在山西农业大学和北京农业大学获得学士和硕士学位，1995年在英国牛津大学获得博士学位，相继在英国牛津大学，加拿大卡尔加里大学，美国哈佛大学/哈佛医学院从事博士后研究工作。2001-2004年在英国牛津大学任讲师、实验室主任、博士生导师，2004-2008年任中国科学院微生物研究所所长。2012年获得发展中国家科学院（TWAS）医学奖；2013年获年度科技盛典—中央电视台科技创新人物；2014年获得第19届（2014年）“日经亚洲奖”（Nikkei Asia Prize）、国家科学技术进步奖一等奖和二等奖；2015年获日本外务大臣表彰奖、吴杨奖及何梁何利基金科学与技术进步奖。是国家基金委“病原微生物与宿主互作”创新研究群体带头人、“病毒跨种间传播机制”连续两个973 项目（2005-2010；2011-2015）首席科学家；中国生物工程学会理事长、中华免疫学会副会长、中国免疫学会副理事长、中国微生物学会病毒学委员会主任委员、《Protein & Cell》杂志副主编、《科学通报》（中文版）主编、英国《Journal of General Virology》editor。在包括《Cell》、《Nature》、《Science》、《The Lancet》、《NEJM》、《PNAS》、《NSMB》、《Nature Medicine》、《Nature Communications》、《JCI》和《Immunity》等SCI学术杂志发表380多篇论文。 
二、主要研究方向
   1. 新发突发病原流行病学；
   2. 病毒感染的细胞免疫；
   3. 病原宿主互作机制。
三、代表性科研项目
1. 抗埃博拉病毒抗体ZMapp的研发和规模化制备研究	国家重大科技专项课题；
2. 埃博拉病毒结构生物学研究	  国家自然科学基金重大项目；
3. 病原微生物与宿主互作的分子机制	国家自然科学基金创新群体项目。
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