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一、个人简介
博士，研究员，中国CDC寄生虫病预防控制所兼职研究员，博士生导师；中国疾病预防控制中心—复旦大学生命学院“寄生虫—宿主遗传与生态研究联合实验室”。2012年4月至今，复旦大学生命科学学院，中国CDC寄生虫病所兼职研究员；1996年7月-2012年3月在中国CDC寄生虫病所工作，主要从事分子寄生虫学相关研究，曾任中国疾病预防控制中心寄生虫病预防控制所重点实验室副主任、主任；病原室副主任。1996－1998年期间，主要参与疟疾诊断与疫苗以及钩虫疫苗相关研究；2000年3月至今，作为主要承担者之一参加日本血吸虫基因组、转录组和蛋白质组及其应用研究。近年来，负责国家重大传染病专项课题（1）、国家科技部“863”课题（1）、国家自然科学基金课题（4）和省部级课题（2）。在《Nature》、《Nature Genetics》、《PLoS Pathogens》、《Scientific Reports》等发表SCI论文44篇（近5年通讯作者论文18篇），总被引用1170次，近五年他引566次。以第一发明人获授权专利4项。获国家自然科学二等奖（排名第二,2013）、第四届中国青年女科学家奖（2007）、全国优秀博士学位论文（2005）等。
二、主要研究方向
寄生虫功能基因组及应用。主要涉及：1、寄生虫生长发育的分子机制；2、重要寄生虫病诊断、疫苗和药物靶点的筛选和验证；3、寄生虫及其媒介的遗传变异和分子进化
三、代表性科研项目
1) 入侵生物的种质遗传学特征及适应性分子基础研究（2016YFC1200503，国家重点研发计划-生物安全关键技术研发，294万；2016.07-2018.12，课题负责人）
2) Development for Easy to Use and Affordable Biomarkers as Diagnostics for Types II and III Diseases（WHO示范项目，2016.07-2019, 12万美元，子课题负责人）
3) 日本血吸虫尾蚴入侵宿主皮肤的分子机理（31572513，77.32万，2016.1-2019.12，国家自然科学基金，负责人）
4) 湖区日本血吸虫适应山区新环境的分子进化机制（91431104 ，100万，2015.1-2017.12，国家自然科学基金，负责人）
5) 日本血吸虫雌虫在与雄虫合抱后至性成熟过程的关键分子事件研究，（81271867,70万，2013-1016,国家自然科学基金，负责人）
6) 基于功能基因组的重要寄生虫病防治基础科研支撑平台（2009ZX10004-302，1535万，2009-2011，国家科技重大专项项目，负责人）
7) 基于全基因组的日本血吸虫疫苗和诊断新靶点的大规模筛选和鉴定（2007AA02Z153，300万，2007-2010，国家十一五“863”计划专题目标导向课题，负责人）
8) 基于生物信息学的日本血吸虫嘌呤代谢途径研究（30570429，28万，2006-2008，国家自然科学基金，负责人）
9) 抗日本血吸虫药物靶点的发掘（3040562，22万，2005-2007，国家自然科学基金，负责人；04QMX1455，10万，上海市科委“青年科技启明星”人才培养计划，负责人）
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